Streszczenie planowanych badan:

Doktorant(ka) stanie sie, obok kierownika, dwdch oséb na stanowiskach podoktorskich i technika,
wykonawcg w grancie Sonata Bis 2017/26/E/NZ5/00663 pt. ,Multi-onko-mapa: mapowanie funkgcji
wiodgcych onkogendw w chorobach nowotworowych cztowieka metodami multi-omiki” (kierownik
dr Dawid Walerych).

Gtéwnym celem projektu jest systematyczne stworzenie transkryptomicznej i proteomicznej mapy
programow molekularnych wiodgcych onkogendéw - zmutowanego TP53, KRAS i CMYC w
najgrozniejszych nowotworach cztowieka i wykorzystanie jej do zaprojektowania eksperymentalnych
metod terapeutycznych tych chordb z pomoca linii komdrkowych i hodowli organoidowych rakéw
trzustki, jelita grubego i ptuca.

Gtéwna hipoteza projektu zaktada, ze programy wiodacych onkogendéw cztowieka nakfadaja sie w
wielu punktach i réznych typach nowotworéw, a zmapowanie tych programéw na poziomie
transkryptéw i biatek, okreslenie ich punktéw przeciecia, pozwoli znalez¢ nowe cele terapeutyczne
oraz nowe konteksty i kombinacje uzycia znanych juz lekéw, repozycjonowanych z terapii innych
nowotwordow czy chordb.

Zadania osoby przyjetej na studia doktorskie bedg w szczegdlnosci polegaty na przygotowaniu czesci
probek do analiz wysokoskalowych (transkryptomicznych i proteomicznych), uczestniczeniu w
analizie zebranych danych oraz walidacji w liniach komérkowych oraz materiale od pacjentéw
wybranych na podstawie danych szlakéw molekularnych kontrolowanych przez badane onkogeny
(zmutowany TP53, KRAS i CMYC). W ostatnim etapie pozytywnie zwalidowane szlaki molekularne
beda testowane jako cele terapeutyczne w komadrkach nowotworowych in vitro. Doktadny temat
pracy doktorskiej zalezy od odkrytych przy udziale doktoranta/ki szlakdw molekularnych kierowanych
przez badane onkogeny.



